
Chromosome 7 p21.3 p21.1 p15.3 p14.3 p14.1 q11.21 q21.11 q21.3 q22.1 q31.1 q33 q34 q35 q36.1
ch

r7
:4

45
74

79
4:

T:
C

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10
0

0.5
1

1.5
2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−core−B−SALL4_HUMAN.H11MO.0.B−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19

0
0.5

1
1.5

2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−core−A−KLF6_HUMAN.H11MO.0.A−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15

0
0.5

1
1.5

2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−core−A−ZN281_HUMAN.H11MO.0.A−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

0
0.5

1
1.5

2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−secondary−D−ZN219_HUMAN.H11MO.0.D−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

0
0.5

1
1.5

2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−secondary−B−SP2_HUMAN.H11MO.1.B−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19

0
0.5

1
1.5

2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−secondary−D−TBX15_HUMAN.H11MO.0.D−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19

0
0.5

1
1.5

2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−secondary−D−KLF16_HUMAN.H11MO.0.D−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16

0
0.5

1
1.5

2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−secondary−A−SP4_HUMAN.H11MO.1.A−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14

0
0.5

1
1.5

2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−secondary−D−ZN740_HUMAN.H11MO.0.D−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20

0
0.5

1
1.5

2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−core−A−SP4_HUMAN.H11MO.0.A−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18

0
0.5

1
1.5

2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−core−A−EGR2_HUMAN.H11MO.0.A−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22

0
0.5

1
1.5

2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−core−C−VEZF1_HUMAN.H11MO.0.C−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17

0
0.5

1
1.5

2

bi
ts

Hsapiens−HOCOMOCOv11−core−A−EGR1_HUMAN.H11MO.0.A−:rc
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16

0
0.5

1
1.5

2
bi

ts
Hsapiens−HOCOMOCOv11−secondary−A−EGR2_HUMAN.H11MO.1.A−:rc

EGR2_motif

EGR1_motif

VEZF1_motif

EGR2_motif

SP4_motif

ZN740_motif

SP4_motif

KLF16_motif

TBX15_motif

SP2_motif

ZN219_motif

ZN281_motif

KLF6_motif

SALL4_motif

T G T A A C T C C T C C T C C C C T C C C C C C T C C C C T T C T C T5' 3'

T G T A A C T C C T C C T C C C C C C C C C C C T C C C C T T C T C T5' 3'

44574780

44574790

44574800

44574810

5' 3'


